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· 简 讯 · 

王身立教授 6次成功预测诺贝尔奖 

． A．Fire与C．C．Mello因发现 RNA干扰导致基因沉默而荣获2006年度的诺贝尔生理学与医学奖。 

早在 3年前，湖南师范大学生命科学学院的王身立教授就曾预测 “RNA干扰的发现者有可能获诺贝尔 

奖”(详见《生命科学研究》第 7卷第 3期第 202页)，这是王身立教授第 6次成功预测诺贝尔奖。 

王身立教授所预测成功的 6次诺贝尔奖列表如下： 

此外，王身立教授预测可能获诺贝尔奖的项 Et还有抗癌基因，PI系激素、调钙素等。 
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